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Manual de Diseño Sisfema da Genét¡ca

1. INTRODUCCION AL SISTEMA.

1.1. TNTRODUCCTÓN.

El objetivo de este manual es brindar una herramienta de ayuda u apoyo para
los responsables del mantenim¡ento del Sistema de Genética, estarán en
capac¡dad de conocer:

La dimensión real del Sistema.
Las normas y políticas usadas en la elaboración del Sistema.
El diseño util¡zado.
Las estructuras de datos.
Los procesos utilizados.
Los estándares de pantallas y reportes usados en el Sistema

Este manual está elaborado como soporte para desarrollo y mantenimiento de
la operac¡ón del Sistema. Entre las personas que tendrán la responsabilidad de
real¡zar estas tareas se encuentran:

. Analista de sistemas.. Programadores.

. Persona con conocimientos de Análisis y/o Programación

En 1993 se inició el proyecto de genética en la compañia con la selecc¡ón
masal de an¡males que presentaban buenas características de crec¡m¡ento y
supervivencia. Estos animales lienen diferentes orígenes o han experrmentado
diferentes condiciones durante su cultivo, por lo que se las diferencia como
"líneas".

Los animales de cada una de eslas líneas han estado tanto en la camaronera
como en el laborator¡o de larvas, cerrando su c¡clo de vida (es decir, desde
nauplio hasta adulto), es así que cada línea tiene un número delerm¡nado de
generac¡ones o f¡liales (F). La L1 t¡ene un F6, la L2 un F5 y la L3 un F4. La
línea 4 es la más joven de todas y tiene un F1.

También estamos trabajando con animales de orígenes diferentes a nuestras
líneas, esto es, Colomb¡a (Cartagena y Tumaco) y Panamá, con Io que estamos
obteniendo nuestra primera filial (F) o generación de an¡males de c¡clo cerrado.

A pesar de los problemas por los que atraviesa el sector camaronero por la
presencia de la enfermedad viral de la "mancha blanca' (white spot), ya

1,2. ANTECEDENTES.
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Las líneas que actualmente tenemos son:
. L1 (origen: piscina DIBSA).
. L2 (or¡gen: reservorio DIBSA).
. L3 (origen: laguna ACUATECSA).
. L4 (origen: piscina DIBSA con problemas de salinidad).



Sisfema de Genética

Básicamente mantenemos dos áreas de interés dentro del proyecto: una es el
mantenimiento de líneas puras y la otra la obtención de an¡males de cruces
entre las familias con mejores caracteristicas. Cada una de estas áreas se
basa en la selecc¡ón de an¡males bajo los SGuientes criterios:

l. Reproducción
2. Supervivenc¡a
3. Crecimiento.
4. Deformidad.

Paralelamente a la producción de animales de ciclo cerrado, la compañia
cuenta con laboratorios de biología molecular en DIBSA y ACUATECSA. Estas
instalac¡ones, además de proveer el servicio de diagnóstico de enfermedades a
través del uso de sondas nucleicas o amplificac¡ón de ADN, PCR, nos permiten
obtener el perfil genético (huella digital) único de cada animal o familia
analizado.

La técnica para la obtención de los perfiles genét¡cos, se llama AP-PCR
(Aleatory Primed-Polymorphism Chain Reaction) y se basa en la amplificación
del ADN del an¡mal med¡ante la utilización de enzima (taq polimerasa) y
reactivos (primers aleator¡os) que permiten obtener fragmentos de ADN que
pueden ser v¡sualizados en un gel de electroforesis (RAPD).

A inicios de este año, se comenzó la obtención de perfiles genéticos de los
animales de ciclo cerrado DIBSA-Acuatecsa, estas muestras estaban
agrupadas en familias, animales con diferentes tipos de deformidad, diferentes
orígenes, reproductores (hembras y machos) u otras características en
part¡cular.

Estos análisis nos ayudan a diferenciar animales que provengan de diferentes
familias (DIBSA-Acuatecsa), origenes (Cartagena, Tumaco y Panamá),
animales con diferentes deformidades, o enconlrar sim¡litudes o diferencias
entre padres (hembra-macho) con la progenie (larvas y/o juven¡les).

Para llegar a este nivel de d¡ferenciación, se necesrtaba trabajar con los perfiles
RAPD obten¡dos (cada perfil puede generar más de 10 datos numéricos) y
luego hacer comparación entre indiv¡duos de una misma familia o con una
m¡sma cáracterística, tratando de ubicar caracteristicas (bandas de ADN )

comunes entre sí, para esto se usan lápices de colores, para darle a cada
banda común entre individuos un color caracteristico. Luego, es necesario
sacar un promedio de las bandas comunes encontradas y crear un perfil para
todo el grupo de animales analizados.

PROTCOM Capítulo:1-Página:2 ESPOL
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estamos observando resultados alentadores en producción con el uso de los
animales de ciclo cerrado, ya que estos al haber estado enfrentados a
cond¡ciones adversas de cultivo (una es la presencia de enfermedades en
nuestras piscinas) presentan una mayor 'resistencia" a las mismas durante el
cultivo.



Manual de Diseño Sistema de Genética

Esto ¡mpl¡ca bastante trabajo v¡sual y generac¡ón de datos que manualmente es
difíc¡l llevar, por lo tanto se pensó necesario la creación de un sistema
computacional que nos permitiera facilitar el trabajo.

EI sistema computacional, permitirá automat¡zar y ag¡l¡tar el trabajo de las
personas de Producción y R&D. El sistema integrará las dos áreas (Producción
y R&D) permit¡endo intercambiar información valiosa para el proyecto de
genética, ayudando además a R&D registrar e identif¡car un perfil genético de
los camarones, para así poder comparar con los resultados generados por
Producción, con el ob,¡etivo de ver cual es el perf¡l genético mas conveniente
para sembrar en la camaronera con respecto al índice de sobre vivencia.
Almacenando toda la información de forma histórica para pos¡bles futuras
consultas deseadas por el usuario. Se podrá clasificar de melor forma la
¡nformación ya que contaría con un manejador de base de datos e interfaz
grafica, pudiendo generar múltiples consultas dependiendo de cliterios.

1.3. DIAGRAMA GENERAL DEL SISTEMA.

Para
T n lo ia S.A

Narrat¡va del Diagrama Sistema de Genética.

1. lngreso de Informac¡ón necesaria para el proceso de análisis genét¡co
2. El sistema de genética consulta en las tablas.
3. Se obt¡ene como salidas la información en pantalla que pueden

ser impresa.

Páqina I de ISG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño

06/20/200r
Fecha/Actu alrza ció n

o6t20t2001
Autor.
Joel Chalén Orteoa
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Manual de Oiseño

2. DIAGRAMA DE FLUJO DE DATOS.

2.1. INGRESO DE BANDAS BASES'

SIG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

MUESTRA
DE ANIMAL

Página 1 de 1

FOTO

ARCHIVO KOOAK

OATOS EN MEMORIA

BANDAS

EANDAS BASES

I istema d en

1.- El técnico de laboratorio toma una foto al gel de la muestra de una animal
a ser anal¡zado.

2.- Se ¡ngresa la foto a un sistema de Kodak el mismo que genera un archivo

3.- Se exporta a Excel el archivo generado por el programa de Kodak

4.- Se marca el archivo(bandas) con el mause para ser copiado al sistema
de genética.

5.- Se crea un nuevo perfil y se pega el archivo (bandas) en el s¡stema de
genética para crear las bandas bases con el perfil.

N

Para.
Acuacultura v Tecnolooía S.A

Autor:
Joel Chalén Orteoa

2
lTEcNrco DE

LABORAfORIC
TOMA FOfO

OIGIfAL

GENERACIÓN
OE ARCHIVO

KODAK

3

INGRESO EN
EXCEL

DESTGNAclóN
OE COLORES

EN LAS
BANOAS

PROTCOM CapÍtulo:2 -Página:1 ESPOL
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2.2. GENERACIÓN DE RESUMEN DE BANDAS.

SIG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño Fecha/Actualización

001
Autor

ch

1

BANOAS

ANALISIS GENETICOS

MU€SfRAS
SELECCIONDAS

BANDAS

{-

enéti

1

SELECCIONAR
MUESTRAS

CON BANOAS
OEL PERFIL

2

GENE RÁR
PROMEOIO DE
VALORES POR

BANOAS

TÉcNrco
DE

LÁBORAfORIO

Pá inaldel

1.- El técn¡co selecciona las muestras (Conjunto de bandas) de un perfil
especifico.

2.- Generar por cada co¡or de la banda del perfil el valor máximo y minimo y
calcula el promedio de los dos para sacar un resumen por fam¡l¡a.

3.- Se verifica que el análisis generado sea el deseado y se graba como resumen
o análisis del perñ|.

PROTCOM Capitulo:2-Página:2 ESPOL
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2.3. cENERAcTóN DE BANDAS úucas y coMpLETAS.

F,i. Rr :

ANALISIS

BANDAS UNICAS

BANOAS COMPLETAS

n

Páoina 1 de 1SIG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño.

06t20t2001
Fechai Actualización

06t20t2001
Autor.
Joel Chalén Orteoa

Para.
Acuacultura v Tecnoloqia S.A

1

TECNTcO oE
LAEORATORIO

SELECCIONAR
ANAL¡srs

GENETICOS

2

ELIMINAR
BANDAS

COMUNES

'1.- El técnico selecciona el o los análisis de diversos perfiles.

2.- Genera la elim¡nac¡ón de las bandas únicas de los análisis seleccionados
(familias).

3.- Grabar las bandas únicas o comp¡etas generadas en la comparación.

PROTCOM Capitulo:2 -Página:3
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Manual de Diseño Sisferna de Genética

2.4. COMPARACIÓN DE PATRÓN VS. BLANCOS.

PERF IL

ANALIS{S

COMPARACION

BANDAS

1.- El técnico selecc¡ona un anál¡sis de un perfil genético, el m¡smo que va ha
hacer identificado como Patron. Selecc¡onar anális¡s de perfiles para
identif¡carlos como Blancos.

2.- Genera las comparación entre el análisis Patron Vs. Los análisis Blancos
tomando como referenc¡a los intervalos del análisis Patron.

2.- Graóar la comparación realizada

Páoina 1 de 1SIG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño

06t20t2001
Fecha/Actualización

06120t2001
Para.
Acuacultura v Tecnoloo¡a S.A

Autor:
Joel Chalén Orteoa

TÉcNrco DE
LABORAfORIO

I 2

SELECCIONAR
ANALrsrs

GENETICO

IDENTIFTCAR
ANALrsrs
PATRON Y
ELANCOS

3

coMPARAcIÓN
ENTRE

PATRON Y
ELANCOS
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2.5. IDENTIFICACIÓN DE UN PERFIL ESPEC|FICO,

Autor

COMPARACION

COMPARACION

S d nét¡c

Páqina 1 de 1SIG - Sistema de Genética
VERSION 1.0 Fecha/Diseño

06t20t2001
Fecha/Actualización

06t20t2001
Para:
Acuacultura v Tecnolooía S.A

'l.- El técnico selecc¡ona la fam¡l¡a o banda (única / completa) generada en la
generación de perfi l.

2.- lndentiflco que tipo de comparac¡ón se va a realizar Único Vs. Completo,
Único Vs. Único, Completo Vs. Completo y Completo Vs. Único.

3.- Grabo la comparación identificándola con un secuencial

l

TI]CNICO DE
LAAORATOR¡O SELECoóN D€

fIPO DE
coMPARAcróN

UNICA/COMPLET

2

COMPARCION OE
BANOAS

COMUNES CON
BANDAS

EXISTENTES

PROTCOM Capitulo:2 - Página:5 ESPOL
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3. DIAGRAMA DE FLUJO DE DATOS.

3.1. INGRESO DE BANDAS BASES.

Muestra
rlc ánimál

Reporle de
Ránrláq

Bandas

1.- El técnico de laborator¡o toma una foto al gel de la muestra de una animal
a ser analizado.

2.- Se ingresa la foto a un sistema de Kodak el mismo que genera un archivo
3.- Se exporta a Excel el archivo generado por el programa de Kodak.
4.- Se marca el archivo(bandas) con el mause para ser copiado al sistema

de genética.
5.- Se crea un nuevo perfil y se pega el archivo (bandas) en el sistema de

genética para crear las bandas bases con el perfil.
6.- n nre e de las bandas in

1

.1

{

5

6

Páqina 1 de 1SG - Sistema de Genética
vERStÓN 1.0 Fecha/Diseño:

06t20t200'l
Fecha/Actualización

0612012001
Para:
Acuacullura v Tecnolooía S.A

Autor:
Joel Chalén Orteoa

TÉCNICO DE LABORATORIO GENÉTICA

Foto

Datos en

Archivo
K.rdek

Arch¡vo

PROTCOM

aal ni
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resadas

ESPOL

Sisteme de Genética

I

I

I

I

NARRATIVA DEL DIAGRAMA DF GFNÉTICA



Manual de Diseño Srsfema de Genélica

Páqina I de 1SG - Sistema de Genética
VERSION I.O

1

Fecha/Diseño

Pa¡a.
Acuacultura y Tecnologia S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

3.2. GENERACIÓN DE RESUMEN DE BANDAS.

Fe ch a/Actu a liza ció n

0 20 I

TÉCNICO DE LABORATORIO GENEflCA

I
Bandas
.lp PÉrfil

I 2

Resumen de
Fláñ.'la s

Reporte de

+ .1

J

Análisis
Genetico

Muestras
seleccionadas

1.- El técnico selecciona las muestras (Conjunto de bandas) de un perfil
especifico.

2.- Generar por cada color de la banda del perfil el valor máx¡mo y mín¡mo y
calcula el promedio de los dos para sacar un resumen por familia.

3.- Se verifica que el anál¡sis generado sea el deseado y se graba como resumen
o análisis del perfil.

4.- Se entrega al Técnico de laboratorio un reporte de los anál¡s¡s generados
en el perf¡l.

PROTCOM Capitulo:3 -Página:2 ESPOL
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Fecha/Actualización

Pág¡na 1 de ISG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalán Ortega

1.- El técnico selecciona el o los análisis de d¡versos perfiles.

2.- Genera la eliminación de las bandas únicas de los análisis seleccionados
(fam¡l¡as).

3.- Grabar las bandas ún¡cas o completas generadas en la comparación.

4.- Se entrega al técn¡co un reporte de las bandas ún¡cas / completas.

TÉCNICO DE LABORATORIO GENETICA

I
Bandas
dF PPrfil

2

Reporte de

-l

J

Bandas
Únicas /

Completas

Análisis
seleccionados

R A DEL GRAMA ISTEMA DE GENÉTICA

PROTCOM Capitulo:3 -Pág¡na:3 ESPOL
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3.3. GENERACIÓN DE BANDAS ÚT.¡ICAS Y COMPLETAS.

Fecha/Diseño.
06/20/2001

I

I
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3.4. COMPAR.ACIÓN DE PATRÓN VS. BLANCOS.

Autor.
Joel Chalén Ortega

Página I de ISG - Sistema de Genética
VERSIóN 1.0

Fecha/Diseño
06t20t200'l

Fecha/Actualización.
06/20/2001

Pa'a.
Acuacultura y Tecnologia S.A

TÉCNICO DE LABORATORIO GENÉTlCA

I
Perfil
hañrlás

Reporte de

.l

{ Comparación

Análisis
seleccionados

Bandas comunes
encontradas en la

comparación

NARRATIVA OEL DIAGRAMA SISTEMA DE GENÉTICA

1.- El técnico selecciona un análisis de un perfil genético, el m¡smo que va ha
hacer ident¡ficado como Patrón. Selecc¡onar anál¡s¡s de perfiles para
identificarlos como Blancos.

2.- Genera las comparación entre el análisis Patrón Vs. Los análisis Blancos
tomando como referencia los intervalos del análisis Patrón.

4.- Se entrega al técn¡co un reporte de la comparación entre el Patrón Vs
Blancos.

3.- Grabar la comparación realizada

PROTCOM Capltulo:3 -Página:4 ESPOL
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3.5. IDENTIFICACION DE UN PERFIL ESPECIFICO.

Fecha/Actua zación
2

TECNICO DE LABORATORIO GENÉflCA

I
Familia
Bandas

-l
Comparación

Reporte de
Bandas

comunes

Familias
Compatibles

NAR A DEL A D

1.- El técnico selecciona la familia o banda (única / completa) generada en la
generación de perfil.

2.- ldentifico que tipo de comparac¡ón se va a real¡zar Único Vs. Completo,
Único Vs. Único, Completo Vs. Completo y Completo Vs. Único. Grabo la

comparación ident¡ficándola con un secuencial.

3.- Se entrega al técnico un reportes de la comparación

Página I de ISG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

1

Fecha/Diseño

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

PROTCOM Cap¡tulo:3 -Página:5 ESPOL
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4. DIAGRAMA JERÁRQUlCO DEL SISTEMA.

PROfCOM Capíaulo:1- Pág¡na:1 ESPOL
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4.1. SISTEMA DE GENETICA.

4.1.1. SYSTEM GENETIC (0000).

Permite enlazar todas las opciones del Sistema de Genét¡ca para la generación
de anális¡s genéticos, mantenim¡ento de tablas y elaboración de consultas y
reportes.

4.1.2. F|LE. (1000).

Permite configurar la impresora o salir del sistema.

4.1.3. DATA MATNTENANCE (2000).

Permite registrar información de las diferentes tablas maestra que mane¡a el
sistema.

4.1.4. GENETTC (3000).

Permite realizar diversos t¡pos de operac¡ones como ingresos de bandas,
generación de resúmenes, comparaciones entre patrón y blancos e identificaclón
de perfil.

4.1.5. QUERY (4000).

Proporciona una serie de mnsultas de los anál¡s¡s genéticos realizados en el
sistema.

4.1.6. PROCESOS (5000).

Permite realizar procesos como el respaldo y restauración de la base de datos.

4.1.7. AYUDA (6000).

Permite visualizar información del sistema.

OU€RY
6000r000 20oo !o0o

PROÍCOM Cap¡lulo:1- Páglna:2 ESPOL
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File
1000

Ex¡t

1020

4.2. FrLE. (1000).

4.2.r. PR|NT SETUP (r010).

Permite configurar la impresora que tiene asociada la máquina la cual va ha ser
considerada como predeterminada en los reporles y las propredades de la m¡sma.

4.2.2. EX|T (1020).

Permite salir del sistema de Genética.

PROTCOM Capilulo: 1- Páglna: 3 ESPOL
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DATA MAINTENANCE
2000

Sourse
2010

Deformity
2020

4.3. DATA MAINTENANCE (2ooo).

4-3.1. SOURSE (2010).

Permite realizar el mantenimiento de los códigos de procedencias u orígenes de
las bandas.

4.3.2. DEFORMTTY (2020).

Permite realizar el mantenimiento de los códigos de deformidades que se registra
en las muestras de los animales.

PROÍCOM Capí,ulo: 1- Pág¡na: I ESPOL
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Geñet,c
3000

Data Proñle E ntry
30'10

Analysi3 Generdlion
3020

Profle Generation
3030

Modals and Subiects Compansson
3040

Comparisson Among Generat¡on Añalysis
3050

4.4. GENETTC (3000).

4.4.1. DATA PROFTLE ENTRY (3010).

Permite ingresar y agrupar las bandas a un perfil especif¡co para poder ser
p¡ntadas de acuerdo a un rango de colores especifico.

4.4.2. ANALYSTS GENERATTON (3020).

Permite real¡zar un resumen de las bandas de acuerdo a las muestras
seleccionadas de un perfil especifico, para poder generar un análisis deseado.

4.4.3. PROFTLE GENERATTON (3030).

Permile generar un perfil único o completo según la combinación de análisis de
perfiles deseados.

4.4.4. MODALS AND SUBJECTS COMPARTSSON (3040).

Permite real¡zar una comparación entre un análisis de un perfil especifico,
identificándolo como Patron, y con otro identificando como Blancos, los blancos
pueden ser varios análisis de diferentes perfiles pero del mismo Primer.

4.4.5. COMPARTSSON AMONG GENERATTON ANALYSTS (3050).

Permite realizar la identificación de un perf¡l deseado, ingresando una familia
especifica e indicando si es banda completa o única. La comparación se la realiza
con todas las bandas f¡nales de las familias que estén grabadas en la base de
datos del s¡stema.

PROTCOM Cepitulo:1-Pág¡na:5 ESPOL
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Bandas Unicas o Completas
4010

Modals and S u bjects Comparisson
4020

4.5. QUEY (4000).

4.5.1. PROFTLE GENERATTON QUERY (4010).

Perm¡te real¡zar una consulta de todas las bandas únicas o completas de las
familias realizadas anter¡ormente, cada comparación esta identificada con una
secuencia un¡ca.

4.s.2. MODALS AND SUBJECTS COMPARTSSON (4020).

Permite consultar una comparación Patron Vs. Blancos, real¡zada anter¡ormente
cada comparación esta identificada con un secuencial unico.

PROTCOM Capilulo: 1- Página: 6 ESPOL
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PROCESSES
5000

Data Base Backup
5010

Data Base Restore
502 0

4.6. PROCESSES (5000).

4.6.1. DATA BASE BACKUP (5010).

Permite realizar el respaldo a la base de datos. El respaldo se lo hace copiando la
base de datos que se encuentra en el d¡sco local hacia un directorio de un
servidor especifico.

4.6.2. DATA BASE RESTORE (5020).

Permite realizar una restauración de un respaldo de la base de datos.

PROfCOM Cep¡tulo:1- Pág¡na:7 ESPOL
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Help
6000

About Genetic System
601 0

4.7. HELP (6000).

4.7.1. ABOUT GENETIC SYSTEM

Da información del sistema y la penalización de los derechos del autor por su
d¡stribución no autorizada.

PROTCOM Capilulo: 1- Páglna: I ESPOL
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5. ESTANDARIZACIONES.

5.1. FORMATO PARA ALMACENAMIENTO DE INFORMACIÓN.

5.I.1. NOMBRE DE BASE DE DATOS.

xxxxxxxx...

Nombre descriolivo de la base de datos

5.1.2. NOMBRE DE LA TABLAS.

XXX X XXXX...
Nombre de la tabla.
Tipo de tabla.
Abrev¡ac¡ón del nombre
del sistema.

Tipo de tabla:
Transacc¡ón
Maestra.

Histór¡co.
Parámetro.

5.1.3 NOMBRE DE CAMPOS.

Nombre descriptivo..
Mnemónico de la tabla.

5.2. FORMATOS PARA VARIABLES DEL SISTEMA.

5.2.1. NOMBRE DEL PROYECTO.

XXXXX xx...

Nombre descriptivo del proyecto

T=
M=
fi=
P=

PROTCOM Capítulo:5 -Pág¡na:1 ESPOL
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5.2.2. NOMBRE LOGICO Y FISICO DE LAS FORMAS.

x x x xxxx...
Nombre descr¡ptivo.
Tipo de forma.
Abreviación del nombre
del sistema.

Tipo de forma:
M = Mantenimiento
C = Consultas.
R = Reportes.
P = Procesos.

El formato del Nombre lóg¡co.
El nombre lógico es igual al nombre fisico

5.2.3 NOMBRE DE CONTROLES.

Abreviatura Control Abrev¡atura Control
chk check box cbo combo y drop-list box

cmd command button dir dir list box

drv drive list box fil file list box

Frm Form []ra fiam c

hsb horizontal scroll bar Img rmaSe

tbl label lin line

Lst List Mnu l\,f en u

opt oplion button Pct piclureBox

Shp Shape Txt text edit box

Timcr Vsb vertical scroll bar

PROTCOM Capítulo:5 -Página:2 ESPOL
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5.2.4. NOMBRE DE VARIABLES.

xx_xxxx...

lndicador tipo de var¡ables:
L = Local.
G = Global.

lndicador de Ambito de la variable.
S = String
C = Currency.
M = Money.
| = lnteger.
M = Small¡nt.
D = Date.

Descriptivo de la variable.
lndicador tipo de vaíables.
lndicador de Ambito de la var¡able.

PROTCOM Cap¡tulo:5 -Página:3 ESPOL
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pgc_numJ¡gffi|_il
tip_Frli¡_i,
pgc-famil¡a
pgc_fucha
pgc-rnmer
pgc_defo,midad
F'gc_obs.fvacion

sg_mjerfil_genetico

sg_l_m uesl ra_ca b

p§c,r umjleffil_id
mc_secuencia_il
br_color
br_vaLminimo
br_vaLmárimo
br_bp
b. ¡ñd

sg_t_muestra_det

pgc_n u mJrerfil_¡d
mc_secuenc¡a_id
md_banda
md_valor
md_columna
md_color

-a

so I analisis oenetrco det

sg_m_rarámetfo

par_n u mlre rfil
par_ñombre

sg_m_tipo_deforñdad

so m usuáno

so I ana[sis oeñelico c¿b

pgc_nu m-perfil_id
agc-nurñ_enalisis_d
agc obs€NaciÓn
agc_fecha

sg-l_rnuestra_cab_reñgo

pgc_num_.rerfil_rd
fnc_secuencia_id
mdr_valor_¡oacial
mdr_va lor_llna I

mdr color

so I analisis oénetco benda

pgc_n um jerfll_id
agc_num_analisis_d
agd_num_mueska_d
agb_bp
agb_ind

sg_rn_rrocedeñcia

Projrocedenc¡a_rd
pro_descnpción
pro_estado

I

P
3oo
m

o
mz
-{
E

:
n
m

o
6.

=

a

usu_logiñ_id
usu_clav6
usu_ñombre
USU_OStadO
usu_fecha_reg

sg_l_banda_definitiva_cab

bu_familia_rd
bujnmer
bu_d€formilad_¡d
brr_tipo_band
bu_secu€ncia I

bu fecha

sg_t_banda_ehminada_cab

so I bendes mascáre

md_banda
md_valor
md_columna
md color

---a

s i h¡ñ.1. riéfiñl¡v. .lat

bu_secuoncral
bu_bp
bu_¡nd

so t bandá eliminada del

so I como familia

sg_t_comp_f amaha_lpatron
s9_l_banda_elminada

be_sec!encra I

be_fam¡lias
be_observación
be_tipo_band
be_intervalo
bé fecha

b€_socueñcia l

bod_fam¡lia
b€d_bp
bed ¡nd

sg_m_tipo_estadio

le_codEo_íd
t€_descripcroñ

sg_t-.lDerfiU)akon

pp_farnilia_id
pp_delo.m rdad_id
pp-bp
pp_ind

Pp-color
ppjrocesado

sg_t_comP_f amrIa_blanc¡s

Pgc_numjerlil_rd
agc_num_analisis_rd
agd num muestra d
agd_familia
agd_defom¡dad

td_deform¡dad_il
td_descripc¡ón
ld_estado

pgc_n umJrerlll_il
mc_sac¡renc¡a_ki
l8_famili¿_id
ld_defom irad_il
mc-sexo

p.ojrocedenc¡a_rd

c{_secuencial
cl_famil¡aJDatron
cr_fam¡lia_blanco
dJDrimer
cr_fecta

cj_secuenc¡al
cñ_familia
c{p_deform idad
cS-bp
cfp_ind
c{p_intervalo_l
cf_interva lo_2
a:lD c¡lor

cl_secuenc¡al
clp_familia
cfp_d6formldad
clp_bp
ch_ind
cb_color

=
0,

a.o
o
o
¡¡

ah

o

§¡

a.o
oo
o.

t

!l¡tot
-{l

tul
t!l
ct
9l
c'l

r.l!rl
E-l

.l

.41¡t
olFl

sg_t_banda_resumen

I

I

be_secuenc¡al
bec_lamilia_il
bec-l)rimer
bec_deformd ad_id
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7. DISEÑO DE ARCHIVOS

7.1. TABLAS MAESTRAS.

7.I.I. TABLA DE PARÁMETROS,

Autor:
Joel Chalén Ortega

Pa'a:
Acuacu ltura y Tecnología S.A

Tipo:
Maestra

Long. Reg:
20 bytes

Nombre de la Tabla:
sg_m_parámetro

Base de datos
dbGenetica

al sistema.

NOM PKo

la secuencra

TIPO NLONG. DESCRIPCI

perfil uesei

No
No

par_num_perfil
par_nombre

Num
Text

ti
20

Número del Perfil
Descripción del
Parámetro

Observación:

PROTCOM Capítulo:7 - Página:1 ESPOL
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7.I.2. TABLA DE PERFILES.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 1

Fecha/Diseño:
06/20/2001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_m3erfil_genetico

Base de datos
dbGenetica

Tipo.
Maestra

Long. Reg:
20 bytes

Descripción: Perfiles con bandas bases
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

pgc_numjerf¡l_id
t¡p_perfil_id
pgc_familia
pgc_fecha
pgc_primer
pgc_deform¡dad
pgc_observacion

Num
Text
Text
Date
Num
Text
Text

4
2

50
I
3

50
100

Número de perfil
Tipo de perfil
Codigo de la familia
Fecha del ingreso
Número del Primer
Código deformidad
Observación

N
N

N
N
N

N
N

o
o
o
o
o
o
o

Observación:

PROTCOM Capítulo:7 - Pág¡na:2 ESPOL
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7.,I.3, TABLA DE CóDIGOS DE PROCEDENCIAS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página't de I
Fecha/Diseño:

o6t20t2001
Fecha/Actualización:

06t20t2001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_m_procedencia

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Maestra

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Códigos de la d¡ferencias procedencias de las muestras.
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

projrocedenc¡a_id
pro_descr¡pc¡ón
pro_estado

Text
40

1

Text
Text

Cód. procedencia
Descripción
Estado

No
No
No

Observación:

PROTCOM Capitulo:7 -Página:3 ESPOL
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7.1.4. TABLA RANGOS BASES.

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_m_rango_base

Base de datos
dbGenetica

Tipo.
Maestra 20 bytes

Long. Reg:

Ra bases ra los colores que corres las

No. NOMBRE TIPO LONG DESCRIPCION PK FK NULO

Num
Num
Num
Num

ri
18
18
b

Cód. Rango
Valor inicial
Valor final
Cód¡go del Color

No
No
No
No

rb_rango_num_id
rb_valor_inicial
rb_valor_final
rb color

Observación

PROTCOM Capítulo:7 -Página:4 ESPOL
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7,1,5, TABLA CÓDIGOS DE DEFORMIDADES.

Pa¡a:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_m_tipo_deformidad

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Maestra

Long. Reg
20 bytes

e las de los an

o. DESC PK FR- NTJLO

td_deformidad_id
td_descripción
td estado

Text
Text
Text

2
40
50

Cód. Deformidad
Descripción
Estado

o
o
o

N

N

N

Observación

PROTCOM Capítuto:7 -Página:5 ESPOL

I
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Manual de Diseño Sisfema de Genélica

7.1.6. TABLA TIPOS DE ESTADIOS.

Para.
Acuacu ltura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_m_tipo_estadio

Base de datos
dbGenetica

Tipo.
Maestra

Long. Reg
20 bytes

de ti de estadios

ULO

Descri cód

o. RE TI LONG PC PK F

te_codigo_¡d
te_descripcion

Text
Text

2
40

Cód. Estadios
Descripcrón

No
No

Observación:

PROTCOM Capítulo:7 -Página:6 ESPOL

0612012001 061201200'l
VERSIÓN 1.0
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Manual de Disaño Sistema de Genética

7.I.7. TABLA DE USUARIOS.

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor.
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_m_usuario

Base de datos
dbGenet¡ca

Tipo:
Maestra

Long Reg:
20 bytes

Descripcrón: Usuarios del sistema.

FKNo.
L

- NOMBRE- TIPO NL'LO

usu_login_id
usu_clave
usu_nombre
usu_estado
usu_fecha_reg

Text
Text
Text
Text
Text

10
l0
50

1

50

Log¡n del usuario
Clave del usuario
Nombre del usuario
Estado
Fecha de ingreso

No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capitulo:7 -Página:7 ESPO(

VERSIÓN 1.0
06/20/2001 0612012001
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Manual de Diseño Sistoma de Genática

7.2. TABLAS TRANSACCIONALES.

7.2.1 TABLA DE BANDAS DE LOS ANÁLISIS GENÉTICOS

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 1

Fecha/Diseño:
06/20/2001

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Pa¡a.
Acuacultura y TecnologÍa S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_anál ¡s¡s_genetico_banda

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

Descripción: Bandas de los anál¡sis genéticos
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. OESCRIPCION PK FK NULO

pgc_numjerfil_id
agc_num_análisis_id
agd_num_muestra_id
agb_bp
agb_ind

Num
Num
Num
Num
Num

b
o
6
6
b

Número del Perf¡l
Número Análisis
Núm. de muestra
Valor BP
Valor IND

No
No
No
No
No

Observac¡ón:

PROTCOM Capítulo:7 - Pág¡na:8

I

I

I

I

I
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Manual de D¡seño Sisf€ma de Ganét¡ca

7.2.2 TABLA ANÁLISIS GENÉTICO CABECERA.

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor.
Joel Chalén Ortega

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

Nombre de la Tabla:
sg_t_anál isis_genetico_cab

Base de datos
dbGenetica

: Análisis geneticos cabecera.

No. NOMBRE TIPO LONG DESCRIPCION PK FK NULO

pgc_num jerfil_id
agc_num_análisis_id
agc_observac¡ón
agc_fecha

Num
Num
Text
Date

4

50
I

Número del Perfil
Núm. del Anál¡sis
Observación
Fecha

No
No
No
No

Observación

PROTCOM Capítuto:7 -Página:9 ESPOL

1de
VERS]ÓN 1.0
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Manual de Diseño Sislema de Genática

7.2.3 TABLA ANÁLISIS GENÉTICO OETALLE.

Autor:
Joel Chalén Ortega

Para'.
Acuacultura y Tecnología S.A
Nombre de la Tabla:
s g,t_a nál isis_geneti co_det

Base de datos
dbGenet¡ca

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

les de los análisis

NOMBRE DNo. PO LONG.

Número Perfil
Número análisis
Núm. de Muestra
Familia.
Deformidad

No
No
No
No
No

pgc_num_perfil_id
agc_num_análisis_id
agd_num_muestra_id
agd_familia
agd_deformidad

Num
Num
Num
Text
Text

4
4
4
30
2

Observación

PROTCOM Capítulo:7 -Página:10 ESPOL

Página I de't
Fecha/Diseño:

0612012001
Fech¿/Actualizac¡ón:

061201200'l
VERS¡ÓN T.O
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Manual de Diseño Sisfemá de Genét¡ca

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN 1.0

Página 'l de 1

Fecha/Diseño:
06t20t200'l

Fecha/Actualización:
0612012001

Para:
Acuacu ltura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
s g_t_ban da_defi n it¡va_cab

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long, Reg
20 bytes

Descripc¡ón: Tablas de bandas definitivas cabecera (Unicas/Completas)
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

bu_familia_id
bujr¡mer
bu_deform¡dad_¡d
bu_tipo_band
bu_secuencial
bu fecha

Text
Text
Text
Text
Num
Date

30
J
2
1

6
I

Fam¡l¡a
Número Primer
Cód. Deformidad
Tipo banda
Secuencia
Fecha

No
No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capítulo:7 - Página: 11 ESPOL

7.2.4. TABLA BANDAS DEFINITIVAS.
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Manual de Diseño Sisfema de Genélica

7.2.5. TABLA BANDAS DEFINITIVAS DETALLES.

SG - Sistema de Genética
VERS¡ÓN I.O

Página I de I
Fecha/Diseño:

06t20t2001
Fecha/Actualización:

0612012001
P ara'-
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_banda_def¡nit¡va_det

Base de datos
dbGenet¡ca

T¡po:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

Descripción: Bandas definitivas detalles después del proceso de eliminación de
bandas comunes.

DESCRIPCION DEL REGISTRO
No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

bu_secuenc¡al
bu_bp
bu ¡nd

Num
Num
Num

b
6
6

Secuencia
Valor bp
Valor ind

N

N
N

o
o
o

Observación:

PROTCOT/' Capitulo:7 -Página:12 ESPOL
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7.2.6 TABLA BANDAS ELIMINADAS.

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 1

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
06120t2001

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_banda_eliminada

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transacc¡onal

Long. Reg:
20 bytes

Descripción: Tabla cabecera de las d¡ferentes eliminaciones de bandas.
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

be_secuencial
be_familias
be_observación
be_tipo_band
be_intervalo
be fecha

Num
Text
Text
Text
Num
Date

6
100
200

I
4
8

Secuencial
Familia
Observación
Tipo de banda
lntervalo usado
Fecha de
eliminación.

N
N

N
N
N

N

o
o
o
o
o
o

Observación:

PROTCOM Capitulo:7 - Página:13 ESPOL
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7.2.7, TABLA BANDA ELIMINADAS CABECERA.

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_banda_eliminada_cab

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

de bandas comunes o: Sub cabecera de la elim

NOMBREo TIPO LO PK FK NULO

be_secuencial
bec_familia_¡d
becarimer
bec deformidad id

Num
Text
Text
Text

6
30
J
2

Secuencial
Familia
Número Primer
Cód. Deformidad

No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capitulo: 7 - Página: 11 ESPOL
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Manual de Diseño Sisl€ma de Genét¡ca

7.2.8 TABLA BANDAS ELIMINADAS DETALLE.

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Ghalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_banda_el im inada_det

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

le de bandas de la eliminac¡ón

B N PK FK NULO

be_secuenc¡al
bed_familia
bed_bp
bed_ind

Num
Text
Num
Num

6
30
6
6

Secuencial
Familia
Valor del bp
Valor ind

No
No
No
No

Observación

PROÍCOM Capítulo: 7 - Página: 15 ESPOL
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Manual de Diseño Sisfema de Genét¡ca

7.2.9 TABLA RESUMENES DE BANDAS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN I.O

Página 1 de 't

Fecha/Diseño:
06/20/2001

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autori
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_banda_resu men

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

Descripción: Resumenes de las bandas
DESCRIPCION OEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

pgc_numjerfil_¡d
mc_secuencia_id
br_color
br_val_minimo
br_val_máximo
br_bp
br ind

Número Perlil
Secuencial
Valor del Color
Valor minimo
Valor Maximo
Valor bp
Valor ind

No
No
No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capítulo: 7 - Página: 16 ESPOL
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7.2.10. TABLA DE MÁSCARA DE BANOAS

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 1

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla.
sg t bandas mascara

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Para realizar una mascara en la forma de resentar las bandas

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

md_banda
md_valor
md_columna
md color

Num
Num
Num
Num

4
b
b
4

Número Banda
Valor
Número columna
Valor del color

N
N
N

N

o
o
o
o

Observación:

PROTCOM Capítulo: 7 - Pág¡na: 17 ESPOL
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7.2.11. TABLA DE COMPARACIÓN ENTRE PATRÓN Y BLANCOS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página I de I
Fecha/D¡seño:

06t20t200'l
FechaiActualización:

06/20/2001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_comp_familia

Base de datos
dbGenet¡ca

Tipo:
Transaccional

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Contiene las comparaciones realizadas entre bandas patron Vs
Blancos

DESCRIPCION DEL REGISTRO
No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

cf_secuencial
cf_fam¡lia_!atron
cf familia_blanco
cflcrimer
cf fecha

Num
Text
Text
Text
Date

o
60
100
3
8

No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capítulo:7 - Página: 18 ESPOL

Secuencial
Familia Patron
Familia Blancos
Número de Primer
Fecha de la
comparación.I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I

I



Sisfema de Genética

7,2,12 f ABLA COMPARACIÓN DE BANDAS PATRÓN.

SG - Sistema de Genética
VERS]ÓN 1.0

Página 1 de'l
Fecha/Diseño:

06120t2001
Fecha/Actualización:

061201200'l
Pa¡a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_comp_familia_patron

Base de datos
DbGen€t¡ca

Tipo:
Transaccional

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Bandas ¡dent¡f¡cádas como Patron para la comparación de Patron
Vs. Blancos

DESCRIPCION DEL REGISTRO
No NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

cf_secuencial
cfp_familia
cfp_deformidad
cfp_bp
cfp_ind
cfp_intervalo_1
cfp_¡ntervalo_2
cfp_color

b
50
2
6
6
4
4
4

Secuencial
Familia
Cód. Deformidad
Valor bp
Valor lnd
Val. ln¡. lntervalo
Val. Fin. lntervalo
Valor del color

No
No
No
No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capítulo: 7 - Pág¡na: 19 ESPOL
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7.2.13. TABLA CABECERA DE LAS BANDAS BASES CON RELACIÓN A
UN PERFIL.

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN 1.0

Página I de 1

Fecha/Diseño:
06/20/2001

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_muestra_cab

Base de datos
dbGenet¡ca

Tipo:
Transaccional

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Cabecera de bandas bases de un perfil.
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

pgc_numjerfil_id
mc_secuencia_id
fa_familia_id
td_deformidad_id
mc_sexo
projrocedencia_id

Num
Num
Text
Text
Text
Text

4
4
20
2
1

2

Perfil
Secuencial
Familia
Cód. Deformidad
Sexo o tipo
Cód. Procedencia

No
No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capitulo:7 -Página:20 ESPOL
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7.2.14. TABLA RANGOS DE VALORES DE MUESTRA DE RANGO.

SG - Sistema de Genética
VERS¡ÓN 1.0

Página I de 1

Fecha/Diseño:
0612012001

Fech¿r/Actualización :

06t20t2001
Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_muestra_cab_rango

Base de datos
dbGenet¡ca

T¡po:
Transaccional

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Rango de valores util¡zados para la coloración de las bandas.
DESCRIPCION OEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG, DESCRIPCION PK FK NULO

Num
Num
Num
Num
Num

4
4
b
6
4

Perfil
Secuenical
Valor ln¡cial
Valor final
Valor del Color

No
No
No
No
No

PROTCOM Capitulo:7 -Página:21 ESPOL

pgc_numjerfil_id
mc_secuencia_id
mdr_valor_inicial
mdr_valor_flnal
mdr color

I

lObservación:
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7.2.15. TABLA DE BANDAS BASES DE UN PERFIL.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de I
Fecha/Diseño:

o6t20t200'l
Fecha/Actualización:

0612012001
Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_t_muestra_det

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
Transaccional

Long. Reg:
20 bytes

Descripción: Bandas bases correspondiente a una muestra de un perfil
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No. NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

pgc_numjerf¡l_id
mc_secuencia_id
md_banda
md_valor
md_columna
md color

Num
Num
Num
Num
Num
Num

4
4
4
b
b
4

Perfil
Secuencial
Número de Banda
Valor de banda
Número Columna
Valor de Color

No
No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capitulo:7 -Página:22 ESPOL
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7.2.16. TABLA BANDAS PATRONES PAR.A COMPARACIÓN PATRÓN VS.
BLANCOS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 1

Fecha/Diseño:
06t201200'l

Fecha/Aclual¡zac¡ón:
0612012001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre de la Tabla:
sg_tlrerfiljatron

Base de datos
dbGenetica

Tipo:
fransaccional

Long. Reg
20 bytes

Descripción: Bandas generadas para comparar Patron Vs. Blancos
DESCRIPCION DEL REGISTRO

No NOMBRE TIPO LONG. DESCRIPCION PK FK NULO

pp_famil¡a_id
pp_deform¡dad_id
pp_bp
pp_ind
pp_color
ppjrocesado

Text
Text
Num
Num
Num
Text

30
2
6
6
6
1

Famil¡a
Deformidad
Valor bp
Valor ¡nd

Valor de Color
Cód. Procesado

No
No
No
No
No
No

Observación:

PROTCOM Capítulo: 7 - Página: 23 ESPOL
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Manual de Diseño Sistemá de Genética

8. DISEÑO DE ENTRADAS Y SALIDAS.

8.1. DISEÑO DE PANTALLAS.

8.1.1. CONTROL DE ACCESO AL SISTEMA.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página I de I

Fecha./Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización
0612012001

Pa¡a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo: Descr¡pción
in.frm ln reso al sistema.

OISE FORMATO PANTALLAS

! lj¡er Cmlrol Acce¡¡ IEIE¡

Observaclones:
Permite ingresar al sistema ingresando un login y password.

PROTCOM Capítulo:8 - Página:1 ESPOL
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SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 2
Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_login.frm

Descripción:
lngreso al s¡stema.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descripción

txtusuario
txtclave

TextBox
ToolBar

'10

'10
Código del usuario.
Clave de usuario.

Observaciones:

PROTCOM Capitulo:8 -Página:2 ESPOL
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8.1.2. MENU PRINCIPAL OEL SISTEMA.

SG - Sistema de Genética
VERS¡ÓN 1.0

Página I de 1

Fecha/Diseño:
06t20t2001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_M Dl_Principal.frm

Descripción:
Menú principal del sistema.

DISENO FORMATO PANTALLAS

IE¡f,I

Observaciones:
Permite agrupar todas las opciones que tiene el sislema de genética

PROTCOM Capítulo:8 - Página:3 ESPOL
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SG - Sistema de Genética
vERSrÓN 1.0

Página 2 de 2

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para'.
Acuacultura y Tecnologia S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_MDl_Principal.frm

Descripción:
Menú pr¡ncipal del sistema.

LISTA OE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descr¡pc¡ón

tlb_barra_¡crincipal
sta bar

ToolBar
Panel
Control

Barra de herramientas de ayuda
lnformación de la sesión actual.

Observaciones:
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Manual de Diseño Sisfema de Genética

8.1.3. MANTENIMIENTO DE DEFORMIDADES.

SG - Sistema de Genética
VERSTÓN 1.0

Página I de 2
Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

06t20t200'l
Pan.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Ghalén Ortega

Nombre del Archivo:
Sg_m_deform idad.frm

Descripción:
Mantenimiento de Deformidades.

DISEÑO FORMATO PANTALLAS

02
03
0t
05
06
07

HEALIHY
BOSTBUI{ DEFOBT'ITY
CEPHALOTOR§( DEFOBI'ITY
fAIL DEFORMITY

8OS f BUI{ AIID CEPHALOTORAX DEFORI{ITY

08

FOSTBUT{ AND TAIL DE FOB M ITY

CEPHALOIOR§( AND IAIL DEFOHIIITY
ALL DEFOBHIT IE S

EIEE
rt Defonrity Enhy IEIE¡
f

0bservaciones:
Perm¡te dar manten¡miento a los códigos de las diferentes deformidades
que se usan para reg¡strar los perfiles en el sistema de genética.
Permitiendo agregar actualizar o elim¡nar códigos.
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Manual de Diseño Srsaema de Genálica

SG - Sistema de Genética
vERSrÓN r.0

Página 2 de 2

Fecha/Diseño:
061201200'l

Fecha/Actualización:
061201200'l

Pa¡a:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo.
Sg_m_deform ídad.frm

Descripción:
Mantenimiento de Deformidades.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo l-o r mato Descripción

tlb herramienta
Nuevo
Grabar
Eliminar
Salir

ToolBar
Button
Button
Button
Button

Barra de herramientas.
lngresa un nuevo registro.
Graba los registros actuales.
Elimina el registro o f¡la actual
Salir de la pantalla

Observaciones:

PROTCOM Capítulo:8 -Página:6 ESPO¿

I

I

I



Manual de Diseño Srstema de Genética

8.1.4. MANTENIMIENTO DE ORíGENES / PROCEDENCIAS.

Página 1 de 2

Fecha/Diseño
06t20t2001

Fecha./Actualización

0612012001

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Autor:
Joel Chalén Ortega

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Nombre del Archivo:
Sg_m_orígenes.frm

Descripción:
Mantenimiento de Orígenes.

D E ORMATO PANTALLAS

Observacione6:
Permite dar mantenimiento a los códigos de los orígenes o procedencia de
donde provienen la muestra de un animal o animales.

DIBSA BESEBVOIR CHAI¡NEL
ACUAf ECSA DISCHAFGE POND

DIBSA PoND
HADUBATIO}I TANK
BESEEVOIB TANK
ACUAfECSA POND

CAATAGENA

02
03
04
05
06
o7
OB

03

l,l PE RU

TUI{ACO
PANAIIA

10
.t1

ACUATECSA I{ADURATION }.'AUPLII
ACUATECSA VflLD NAUPLII

12
't3

HATCHEFY T{ADUBAIION NAUPLII
HACTHEBY WILD I{AUPLII

EtrEtr
ll Source Enhy EEIE¡

PROTCOM Capítulo:8 -Página: 7 ESPOL



Manual de Diseño Srstema de Genét¡ca

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 2
Fechai Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_m_orígenes.frm

Descripción:
Mantenimiento de orígenes.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descripción

ToolBar
Button
Button
Button
Button

Barra de herramientas.
lngresa un nuevo registro.
Graba los reg¡stros actuales.
Elimina el registro o fila actual
Salir de la pantalla

Observac¡ones:

PROTCOM Capítulo:8 -Página:8 ESPOL
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Nuevo
Grabar
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Manual de D¡seño Sisf€ma de Genét¡ca

8.1.5. REGISTRO DE PERFIL BASE.

Página 1 de 3SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fech¿r/Diseño:

06/20/2001
Fecha/Actualización:

06/20/2001
P ara'.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_mjerf¡l_base.frm

Descripción:
lngreso de perfil base.

DISENO FORMATO PANTALLAS

Observaciones:
Perm¡te ingresar al sistema un perfil nuevo, con las diferentes grupos de
bandas (muestras), las misma clasificando las por sexo, larvas y padres.
Perm¡te ingresar los rangos de valores clasificado por un color para poder
generar análisis genéticos.

IElET

--r
IT

a, a

I rr-

¡ D.l. P,or¡¿ t 'r'tar-

PROTCOM Capítulo:8 -Pág¡na:9 ESPOL
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Manual da D¡seño Sisteme de Genét¡ce

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 3

Fecha/D¡seño:
06/20/2001

FechaiActualización:
061201200'l

Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo Descripción:
m rfil base.frm ln reso de lbase.

DISE O FORMATO PANTALLAS

lq;3

2m_s

270I

rt Ord ProÍlr fñl,t I¡EIE

l,lF,

EL

Z

EL

Er=rTrm.7

@
fiIrTI

Observaclones:
Muestra las bandas de cada familia( muestra) que se ingresa al perfil

PROTCOM Capítulo: I - Página: 10 ESPOL
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Manual de Diseño Srstoma de Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 3 de 3

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
06t20t2001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_mlrerf¡l_base.frm

Descrrpción:
lngreso de perfil base.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descripción

label
TextBox
maskEdBox
TextBox
Spread
Spread
commandbutton
commandbutton

commandbutton
ToolBar
Button
Button
Button
Button

3
3
10

100

Número del perfil.
Primer.
Fecha del perfil
Observación del perf¡1.

Registra las muestra del perfil.
Registra las bandas de las
muestras
Graba el archivo actual del perfil.
Muestra los rangos utilizado para
la generac¡ón de resúmenes.
Mascara para las bandas
Barra de herramientas.
lngresa un nuevo reg¡stro.
Graba los registros actuales.
Elim¡na el registro o fila actual.
Salir de la pantalla

Observaciones:

Lbletiqueta(5)
Txtcabecera(4)
mskFecha
Txtcabecera(5)
sp_muestra
sp_Archivo
cmdarchivo_tmp
cmbRangos

cmdmascara
tlb_herramienta
Nuevo
Grabar
Eliminar
Salir

PROTCOM Capitulo:8 - Página:11 ESPOL
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Manual de D¡seño Sisfema de Genética

8.,t.6. GENERACIÓN DE RESÚMENES DE BANDAS

Página 1 de'lSG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para'.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_resumen_análisis.frm

Descripción:
Generar anál¡sis genéticos.

otsE O FORMATO PANTALLAS

Observaciones:
Perm¡te realizar resumen de las familias(muestras mn sus grupos de bandas
de los perfiles) ingresados para combinarlos y generar análisis por perf¡|.

t¡tNGlrN0

EEIEI

t-tr FI

I

EI
r'¡ Añálrt.r 6.rÉdm

a

-E
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Manual de Diseño Sisterna de Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 4

Fecha/Diseño:
06120t2001

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo: Descripción:
Generar análisisresumen análisis.frm nét¡cos.

DIS O FORMATO PANTALLAS

IEIEI

I

I I
¡ Añdrx. G.frtdto.r

Obsarvaciones:
Muestra el resumen de las bandas seleccionadas, creando el análisis para
grabarlo al perfil seleccionado.

PROTCOM Capítulo: I - Página: 13 ESPOL
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Manual de Diseño Sistema de Gsnét¡ca

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 3 de 4
Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor.
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archrvo:
sg_p_resu men_análisis.frm

Descripción:
Ganerar análisis genéticos.

DISENO FORMATO PANTALLAS

iEIEI

EE:EE
n EIEE
§ An.h..r GáG..¡ú

Observaciones:
Muestra todos los análisis generados del perfil

PROTCOM Capitulo: I - Página: 11 ESPOL
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Sisf€ma de Genética

Página 4 de 4SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

06t20t2001
Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

LISTA DE ELEMENTOS

Nombre del
objeto

Tipo Longitud Descripción

label
TextBox
maskEdBox
TextBox
Spread
Spread

commandbutton

commandbutton

commandbutton
commandbutton
commandbutton
c¡mmandbutton

ToolBar
Button
Button
Button
Button
TextBox
Grid
Grid
Commandbutton

Grid

50

J
10
100

Grid para resumen de cada
muestra
Número del perfil.
Primer.
Fecha del perfll.
Observación del perfil.
Reg¡stra las muestra del perfil
Reg¡stra las bandas de las
muestras.
Graba el archivo actual del
perfil.
Muestra los rangos ut¡l¡zado
para la generación de
resumenes.
Barra de herram¡entas.
lngresa un nuevo registro.
Graba los registros actuales.
Elimina el registro o fila actual
Salir de la pantalla
Observac¡ón del análisis.
Resultado del análisis.
Cont¡ene todos los análisis
Va al ¡n¡cio de los análisis del
perfil
Retrocede un análisis.
Consulta el Siguiente análisis.
Va al final de los análisis.
Elim¡na el anális¡s actual.

Nombre del Archivo
sg_p_resumen anál¡sis.frm

Grdresultado

Lbletiqueta(5)
Txtcabecera(4)
mskFecha
Txtcabecera(5)
sp_muestra
sp_Archivo

cmdarchivo_tmp

cmbRangos

tlb herramienta
Nuevo
Grabar
Eliminar
Salir
Txtcabecera(0)
grdresultado_final
grdAnális¡s
cmdAnálisis(4)

cmdAnálisis(0)
cmdAnálisis(l )
cmdAnálisis(3)
cmdAnál¡sis(2)

Observaciones:

Descr¡pc¡ón:
Generar análisis enét¡cos.

PROTCOM Capitulo:8 -Página:15 ESPOL
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Manual de Diseño Sisf€ma de Cenética

8.1.7. GENERACIÓN DE BANDAS ÚT,¡ICNS / COMPLETAS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de I
Fecha/Diseño:

061201200'l
FechÉ/Actual¡zac¡ón:

06/20/2001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg-p-bandas_Únicas.frm

Descripción:
Generar Bandas Unicas / Completas

DISENO FORMATO PANTALLAS

rEIEITI
231
2T5
2T

rl 2fl. F¡¡óá lhat .. Eho.]
i¡ L5 ,.8b. ltF.ü..! .GrEtl

(EABT¡I¡]
¡f,/ü/2ml
IE/B/2fI)1L6-16-t6- ,l t6

235

235

76

FANILlA L5¡},]E 118RA)

FAr,i .lA 150¡ACr0l
6/B/t!

I
2

lE.¿Üa/z)0r
lstw¡mol

tAllLlAr t5{H€¡8EAl

.t P.otlo lilfu.d¡úñ IIEIE¡

-EB

l.-tr E

Il1tI1tT.IEI

(,:ü,:riirl

Observaciones:
Permite generar las bandas finales tanto únicas como completas desde una o
varios análisis de un perfil especifico, agrupándolo por familia.

PROTCOM Capítulo:8 - Página:16 ESPOL
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Manual de D¡seño Sist6ma de Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 3

Fecha/Diseño:
06t20t2001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para'.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg-p-bandas-Únicas.frm

Oescr¡pción:
Generar Bandas Un¡cas / Completas

DISENO FORMATO PANTALLAS

Etr

&

1

1

l

ñ
5¡
l7

¡5

ll

87

50

87

m

¡:
l7
37

20

I

2C

m

:'l

I

l rll

E!1

¡]5
l*r

l

a-l
:{i

3rE t5
9¡7
É3'

-:: I

516
¡65

¿¡: l5

7S r5
7ú 75

5¡7 r5

6r 15

575 7

1l16

¡al l
.¡_1

IIII1IEE!]IIEIEI]IIII]TEE]IIE]

¡t¡o¡¡brituúrú IEE

Er

EIEE

rE
III
Elnrt¡frlIEII

Observaciones:
Muestra todas las bandas delos diferentes anális¡s de los perf¡les deseados,
para poder realizar la eliminación de bandas comunes y grabarlas como únicas
o completas.
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Manual de Diseño Sisfema de Cenét¡ca

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN I.O

Página 2 de 2

Fecha/Diseño:
o6t20t200'.1

Fecha/Actualización:
0612012001

Pa'a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg-p-bandas_Ú n icas.frm

Descripción:
Generar Bandas Unicas / Completas

LISTA DE ELEMENTOS

Nombre del objeto Tipo I-ongitud Descripción

Txtcampo(2)
Txtcampo(3)
Txtcampo(1)
CmdConsPerfil(3)
sp_-.¡cerfiles
grdanálisisjerfil
sp_Análisis_Seleccionados

txtlntervalo

txtObservacion
optTipo
cmd E l¡minar

grdBandas_Comunes
tlb_herramienta
Nuevo

Grabar

Eliminar

Salir

TextBox
TextBox
TextBox
commandbutton
Spread
Grid
Soread

TextBox

TextBox
ComboBox
Commandbutton

Grid
ToolBar
Button

Button

Button

3
3

:

Número de primer
Número de perfil
Codigo Familia
Consulta de los perf¡les.
Perfiles existentes
Anál¡sis del perfil
Análisis Perfil
seleccionado.
lntervalo utilizado para
la comparación.
Observación.
Tipo Única / Completa
Ejecuta la eliminación
de bandas comunes.
Bandas Comunes.
Barra de herramientas.
lngresa un nuevo
registro.
Graba los registros
actuales.
Elimina el registro o fila
actual.
Salir de la pantalla

Observaciones:

PROTCOM Capitulo: I - Página:18 ESPOL
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Menuel de D¡seño Sisf€ma de Genética

8.I.8. COMPARACIÓN OE BANDAS PATRóN VS. BLANCOS

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página I de 3

Fecha/Diseño:
061201200'l

Fecha/Actualización :

06/20/2001
Para'.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_ban_com_familia.f rm

Descripción:
Comparación de bandas comunes

DISENO FORMATO PANTALLAS

rl 2f.r FDh. ltE-ü... -&ho¡ I
rl t5 F!.5. fh.d..t..eho!l

(tr/04,¿2ftrI

G/08/2m1
(s/tE/zttr1

2h
216

23,4 2rt 2(r 2(v.

il t6

23
231

I
2

3

G/fn/ñl
(E/ft 20

G,'ú.¡m

l3¡

215
2§
271

r^xttlA.t5{uttaSE l
ra¡alLA L6{}rtrasFÁl

ÉtBr?ün
útfE'r2ú1
6/B,,ZI)tE¡¡

§ tl.,dd¡¡ drt Slt,t.ctr l-útEE¡ú rfnE
EEIEIEE

f:rrl:m-

r
;.,1ji,tlrI
Er

rr r¡ 
-

r¡rEI
ET
-

Observaclones:
Permite compara cuales son las bandas comunes entre una familia identif¡cado
como paüón Vs. Varias familias seleccionadas (Blancos)
Permitiendo grabar esta comparación, ¡dentificándola con un secuencial.
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Manual de Diseño Sisúema da Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 3

Fecha/Diseño:
0612012001

FechaiActualización:
0612012001

Pata.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_ban_com_fam il ¡a.frm

Descripción.
Comparación de bandas comunes

DISEÑO FORMATO PANTALLAS

t/815 1 17! 85 :c
1¡r s ú L

.I¡ I ?!'l;ri É: ú
aúB 8!6 5 iC

85! l 5¡
gll I

ti5 ¡ 7n 1a &!

m EÁ¡ ] 3l
ria6f.5

ñ71 20 5ú 25 I Lll

'r37l T
a¡:15 Fr.'

};i É5 5C ll€,r
x $¡¡5 m

a"fl 4i 1m

l02,'8:

tl76.Ét 75
ü§.1 50

l0lI 15.37
978.5 37
9rl7 35 25
85!¡.1 87

flI2.a5 75
til:¿ 5 ?7

6!t4.65.47
m7.5 tm

555.66 t)
516 6É 87

a{6.7.25
als5()

x)])
r 3t)

ra¡
I})
a)a)
I)a)
ra¡
r .¡)x)a)
I) 3¡¡r3)
x¡ al
Ir0x¡ tr)

EFIEI
I
I

E
E¡EHE

T

E

t'
§ Loddat dd SuhFclr l:úc¡É.o.

EM

ObservacionEs:
Muestra todas las bandas de las familias ¡dentificádas mmo Patrón(Model) Vs,
las bandas de Ias familias Blancos (Subjects).
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Manual de D¡seño Sisa€ma de Genética

SG - Sistema de Genétlca
VERSIÓN 1.0

Página 3 de 3

Fecha/Diseño:
06t20t200'l

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sglr_ban_com_familia.frm

Descripción:
Comparación de bandas comunes

LISTA DE ELEMENTOS

Nombre del objeto Tipo Longitud Descripción

Txtcampo(2)
Txtcampo(3)
Txtcampo(1)
CmdConsPerfil(3)

spjerf¡les
grdanálisisjerfil
sp_Análisis_Seleccionados

txtlntervalo

txtObservacion
optTipo
cmdComparar

spBandas_Comunes_1
grdBandas_Comunes
tlb_heramienta
Nuevo

Grabar

E liminar

Salir

TextBox
TextBox
TextBox
Commandbutton

Spread
Grid
Soread

TextBox

Spread
Grid
ToolBar
Bufton

Button

Button

B utton

3
.)

5

3

20

Número de primer
Número de perf¡l
Codigo Familia
Consulta de los
perf¡les.
Perfiles existentes
Análisis del perfil
Análisis Perfil
seleccionado.
lntevalo utilizado para
la comparación.
Observación.
Tipo Única / Completa
E.jecuta la
comparación de
bandas comunes.
Banda pafón.
Bandas Blancos
Barra de herramientas.
lngresa un nuevo
registro.
Graba los registros
actuales.
Elimina el reg¡stro o
fila actual.
Salir de la pantalla

Observaciones:

PROTCOM Capítulo:8 -Página:21 ESPOL
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Manual de Diseño Srsfema de Genética

8.,I.9. IDENTIFICACIÓN DE PERFIL O BANDAS COMUNES.

SG - Sistema de Genética
VERS!ÓN I.O

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
061201200'l

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalán Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_comparacion_bandas.frm

Descripción:
ldentifica a que famil¡a psrteneco
una familia ingresada como
muestra

DISENO FORMATO PANTALLAS

l5r a5 165 r

2r02 '0
2S0: t:! t5 -5 úll
ul l 55 15

.ls l t25715 r0
l€1,

n
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30
30
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I
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cr¡i 3
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t27tll5 S
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^-ro 

sñ¡.d A.¡116 lu.tr{rr¡ údrd Co.ahr.l TEE¡
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EI!!-
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Erll

tlt

t ¡

l_iIF'-

-IIfIIIEEIIIIIII
f,I

T

Observaciones:
Permite ingresar una muestra o familia para ident¡ficar con que familia es
compatible identificando_si la comparación se realizará Unicos Vs.
Completos, Unicos Vs. Unicos, Completos Vs. Completos, Completos Vs.
Unicos..
Permit¡endo grabar esta comparac¡ón, ident¡ficándola con un secuencial.
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Manual de Diseño Srstena de Genét¡ca

SG - Sistema de Genética
VERSTÓN I.O

Página2 de 2

Fecha/D¡seño
0612012001

Fecha/Actualización
0612012001

Para'.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_comparacion_bandas.frm

Descripción:
ldentifica a que familia pertenece
una familia ingresada como
muestra

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del objeto Tipo Longitud Descripción

OptCliterio(0)
OptCliterio('l)
Txtlntervalo

cmdComparar

spBandas_Comunes_0

grdBandas_Comunes
tlb herramienta

Nuevo

Grabar

Eliminar

Salir

ComboBox
ComboBox
TextBox

Commandbutton

Spread

Grid
ToolBar

Button

Button

Button

Button

Observaciones:

Tipo Unico /
Completo.
Tipo Único / Completo
lntervalo para la
comparación.
Ejecuta la
comparación.
Observación.
Tipo Única i Completa
Bandas compatibles .

Barra de
herramientas.
Ingresa un nuevo
registro.
Graba los registros
actuales.
Elimina el registro o
f¡la actual.
Salir de la pantalla
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Manual dé D¡seño

8.i.i0. coNsuLTA DE coMpARActóN DE BANDAS úNtcas / BANDAS
COMPLETAS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página I de 2

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalán Ortega

Nombre del Archivo:
s g_c_bandas_eliminadas.frm

Descripción:
Consulta comparación de bandas
comunos / completas.

DISENO FORMATO PANTALLAS

¡53 n}
I la9 5 20

t f82.5-a)
3I) 5 tq)
85t.5 lm

7€l t)
7gl 5 tm
576 5 I)
515.5 90

5!6 2f)
557 5 f)

t2s x)
¡079 55 .20r05á .t)
3t2 a0
326 t)
Et5 fI5 3
&}&5 60

124t.2
r r 026!i
1@7.3
:Fl 6
8g].35
753 3!t
6!É 85
§56 I
5S.55
565 ¡t

5?8 2

l7
50
3l
5(t
50
50
t5
07
5()

50
3l

l t79 a

t 275 05
IItE tI5
970
tG.3
8I a5
766. S5

703 15
644 55
55S.75
5r8 3

22
88
33
z2
at
33
55

aa
lq)
tt

555 90 524 5

EO

I
a0
a0
tm 5t155 t¡

774 6
¡r 5.3
556.5
5S g5

lal:15 tm

TEIEI

w I

a
ffitE

rl ftoa'h GéEr¡.ú orrry

Fttl-llr-M?tftlizm

Observaclones:
Permite consultar las bandas únicas o bandas completas de cada comparación
realizada.

PROTCOM Capítulo:8 -Página:24 ESPOL

Sistema de Genélica

tr

I

L I 1t¡ I ¡ I IIj I

U

t¡
3¡LIlfil 2rL(HEALIlrú [qHt^lIr sol{ hÉrü¡,

*i.-
I 30 r 1.2 L5 ta
2 Hrll f¡fY
3
¡

,

l!_
-lL
12

l5



Manual de Diseño Sistema de Genática

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN T.O

Página2 de 2

Fecha/D¡seño:
06/20/2001

Fecha/Actual¡zac¡ón:
061201200'l

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_c_bandas_eliminadas.frm

Descripción:
Consulta comparación de bandas
comunes / completas.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del objeto Tipo l,ongitud Descripción

Txtcampo(1)
optTipo
sp_bandas
spBandas_resultado
tlb_herram¡enta
Nuevo
Salir

TextBox
ComboBox
Spread
Spread
ToolBar
Button
Button

Código de Famil¡a.
Tipo Único / Completo
Comparaciones de la bandas.
Resultado de cada comparación
Barra de herramientas.
lngresa un nuevo registro.
Salir de la pantalla

Observaciones:
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Manual de Diseño Sistema de Genética

8.1.11, CONSULTA DE COMPARACIÓN DE BANDAS PATRÓN VS.
BLANCOS

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página I de I
Fecha/Diseño:

06t20t2001
Fecha/Actualización

061201200'l
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega
Descripción:
Consulta de Comparación de
Bandas entre si (Patrón Vs.
Blancos)

DISENO FORMATO PANTALLAS

I
2

2f tlHta.Lf Byl L5{HtaLTHYl t-6ltttaLI
2f xlHEArlrff ) t5{Htal-rH/l t6{Btar r

06,11 8,rñDl
(É/r 8/¡l)r
0c/18/¡Dl

:)o r lH t^t T HYI

TALTItAI TTAL T

tñ3 m 20 2t!
20 20anllag5 m

tlr:¿5 I)
8ft5 06 n

616 5 :tr 20m
5L55 t)

8A

33

33

6¡a 55 ¡a

t 1tP.6!t 50
tft27 3 17

$a.6 5(,
m3.5 50

r 275.(l5
I rGl.fts
97It
Tf,3
831.45

tl¡35 25 a0
972 «)

TEEI

_lT

-IIIIIIT'III!§¡-

¡
¡¡ ¡aod¡t dü Só|c.l¡ toa.rutd

ñria¡rilt Elrr-Er-
I

Observaciones:
Permite consultar las comparaciones que se ha realizado con familias o perfiles
especificos (Patrón vs. Blanms). Se lo ident¡fica por un secuencial Único.
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Manual de Diseño Srstema de Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN I.()

Página 2 de 2

Fecha/D¡seño:
06t20t2001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_c_com_familia.frm

Descripción:
Consulta de Comparación de
Bandas entre si (Patrón Vs.
Blancos)

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del objeto Tipo l.ongitud Descripción

Txtcampo(1)
spBandas_Comunes_'l
spBandas_resultado
tlb_herramienta
Nuevo
Salir

TextBox
Spread
Spread
ToolBar
Button
Button

,: Codigo de Familia.
Comparaciones de la bandas.
Resultado de cada comparación.
Barra de herramientas.
lngresa un nuevo registro.
Salir de la pantalla

Observaciones:
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8.1.I2. CONSULTA DE PERFILES.

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
06/20/2001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo Descripción:
Consulta dec bus erfiles.frm rf¡les.

DISE O FORMATO PANTALLAS

'r6 D.2H.a(.3.30.HP.. W]
1 7.20.2H-2K.3t.30-HP. W2
18 10.2H.2K 3r.30.HP. W3
'19 D.2H-2K.3t.30,HP- W1
20' 2D.2N.2K.3r.30.HP.'W1

2't . 2ft-2K-3.30-HP.1J, W8
29. i1.m4.2G1.mr.m W]
ñ i1.?s4.2G1-fr1-m W2
31 ¡1.m4.2G1.2G1.2G. W3
u .1.2s4-fr1.2q1.6 W1

NIN 6UNA
NIN GUNA

ÑIN GU NA

NINGUNA

NINGUNA

NINGU NA

NINGU NA

NING U NA

NING IJ NA

NING U NA

NING U NA
n1 'tE .rt:, 1l.]:]¡llr¡tt \, 1 l]¡ttl ,fl

35 4 4.2G 4 4.2G w52G

01/01/2000

02n1nñ
ún2/ñ
02nvm
0?n1/ñ
02/Érñ

o1/0 2fio
o1/03/20ool
01/01/20co
01/0{/20m
0r/05/2m.

IEIEI

Observaciones:
Perm¡te consultar todos los perfiles ex¡stente en el sistema de genética
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Manual de Diseño Srsfema de Genética

Página 2 de 2SG - Slstema de Genétlca
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Aclualización:

06/2012001
Parc.
Acuacu ltura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_c_bu s3erfiles.frm

Descripción:
Consulta de perfiles.

LISfA OE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
T¡po Longitud Descripción

TextBox
Spread
Spread
Grid
ToolBar
Button
Button
Button

J
J
10

Txtcampo(3)
Txtcampo(2)
Txtcampo(1)
Grdresultado
tlb_herramienta
Nuevo
Salir
Seleccionar

Número del perfil.
Número del primer.
Código de la fam¡lia.
Resultado de la búsqueda.
Barra de herramrentas.
lngresa un nuevo reg¡stro.
Salir de la pantalla
Selecciona el registro
seleccionado.
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Manual de D¡seño Sistema de Genét¡ca

8.1.13. CONSULTA DE CÓDIGOS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN I.O

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
061201200'l

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacullura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ort€ga

Nombre del Archivo:
s g_c_consu lta_cód igos.f rm

Descripción:
Consulta de códigos.

DISENO FORMATO PANTALLAS

OIBSA BES BVOIB CHANNEL

ACUAf ECSA DISCHASGE PONO

OIESA PONO

MAOUBAIION TANK

RESEBVOIR TANK

ACUATECSA POND

CAF fAGEÑA
IUMACO

01

02

07

08

03

01,
05

G

ObsBrvac¡ones:
Permite consulta todos los codigos de las tablas maestras
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Manual de D¡seño Sisf6ma de Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Pág¡na 2 de 2
Fecha/D¡seño:

0612012001
Fecha/Actualización:

06t2012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_c_consulta_códigos.frm

Descripción:
Consulta d€ cód¡gos.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descripción

Grdresultado Grid Resultado de la búsqueda

Observaciones:
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8.1.I4 CONSULTA DE PALETA DE COLORES.

Descripción:
Consulta paleta de colores.

SG - Sistema de Genét¡ca
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
061201200'l

Fecha/Actualización:
0612012001

Pa¡a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo
S c_paleta_colores.frm

DIS O FORMATO PANTALLAS

IIII
I i:...

I

¡ Cola¡

III
I

EEIEI

Observaciones:
Permite consultar un catálogo de colores para asignar a los rangos de
valores de los perflles, para poder pintar las bandas
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Sisfema de Genét¡ca

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN I.O

Página 2 de 2
Fecha/Diseño:

06/20/2001
Fecha/Actualización:

0612012001
Pa¡a'.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_c_paleta_colores.frm

Descripción:
Consulta paleta de colores.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descripción

lblcolor label Color de la banda o celda.

Observac¡ones:

PROÍCOM Capítulo:8 -Página:33 ESPOI
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Manual de Diseño Sisf€ma de Genét¡ca

8.1.15. CONSULTA OE FAMILIAS CON BANDAS UNICAS / COMPLETAS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
0612012001

Fecha/Actualización:
0612012001

Para.
Acuacultura y TecnologÍa S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
s g_c_bandas_finales.f rm

Descripción:
Consulta de bandas Unicas /
completas

DISENO FORMATO PANTALLAS

I I
¡ Model Se¿¡ch EEIEI

r¡

Observaciones:
Permite consultar las bandas finales de las familias que han s¡do generadas
como bandas únicas o completas.

PROTCOM ESPOL

I

Typc:Pri¡¡c¡
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SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 2

Fecha/Diseño
0612012001

Fecha/Actualización:
o6t20t2001

Pa¡a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_c_bandas_finales.f rm

Descripc¡ón:
Consulta de bandas Unicas /
completas

LISTA DE ELEMENTOS

Control Tipo Longitud Descripción

Txtcampo(2)
TxtCampo(1)
optType
tlb_banajrincipal
sp_bandas

TextBox
TextBox
Combox
ToolBar
Spread

Primer.
Familia.
Tipo Único / Completos.
Barra de herramientas de ayuda
Resultado de Ia búsqueda

Observac¡ones:
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Srsúerna de Genát¡ca

8.1.16. IDENTIFICACIÓN OE PERFIL COMPATIBLES.

SG - Sistema de Genética
VERS!ÓN 1.0

Página 'l de 2

Fecha/Diseño:
06/20/2001

Fecha/Actual¡zac¡ón:
0612012001

PaÍa:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_comparacion_bandas.frm

Descripción:
ldentificación de perfiles
compatibles.

DISENO FORMATO PANTALLAS

t t¿9 t 22

¡

I

is

865

I)
I)
I)
m
3I)
m
3I)
$
30
1)
30
3{)

I)

.5'a5

:IC

l3:A

383cf.3 at

:¡
'l

s51
I]

1$

t2r5.6 8a
¡ ¡txt 05 3l

¡ Coa-a.te A-,q {cdd.d Aa.lr.¡. lUr*rr¡ d¡d/d CacLr.l
'EIE

IE

ETE!-

u-l
¡i

-r!Fl-

IIII

I

Observaciones:
Nos perm¡te identificar con que familia tiene bandas en común
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Manual de Diseño Sisfema de Genélica

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 2

Fecha/Diseño:
06120t2001

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sgJr_comparacion_bandas.frm

Descripción:
ldentificación de perfiles
compatibles.

LISTA DE ELEMENTOS

Control Tipo Longitud Descripción

TxtCampo(2)
txtlntevalo
optCliter¡o(0)

optCliterio(0)

tlb_barrajrincipal
sp_bandas

TextBox
TextBox
Combox

Combox

ToolBar
Spread

Primer.
Valor de intervalo a c¡mparar.
Tipo Único / Completos de la
fam¡lia que va ser comparada.
Tipo Único / Completos de las
bandas compatibles.
Barra de herramientas de ayuda
Resultado de la búsqueda.

Observaciones:
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8.I.I7. RESPALDO DE BASE DE DATOS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
06t20t2001

Fecha/Actualización:
0612012001

P ara.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_respaldo.frm

Descripción:
Respaldo de la base de datos

DISENO FORMATO PANTALLAS

E CGYEM LDBOTVL¡eder\SGE NE I ICA\dbg.ñc*i

Observac¡ones:
Permite hacer un respaldo de la base de datos a un d¡rectorio de un
servidor especif¡co para que en la noche se realice un respaldo en una
c¡nta.
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SG - Sistema de Genét¡ca
VERSTÓN 1.0

Página 2 de 2
Fecha/Diseño:

06t201200'l
Fecha/Actualización:

0612012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_respaldo.frm

Descripción.
Respaldo de la base de datos.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo l,ongitud Descr¡pción

lblFecha
TxtCampo
tlb_barrajrincipal

date
TextBox
ToolBar

Fecha.
D¡rectorio del respaldo.
Barra de herramienlas de ayuda

Observaciones:
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Manual de D¡seño Sisferna de Ganét¡ca

8.1.18. RESTAURACIÓN DE RESPALDO DE LA BASE DE DATOS.

SG - Sistema de Genética
VERS!ÓN r.0

Pág¡na 1 de 2

Fecha/Diseño:
06120t200'l

Fecha/Actualización:
06/20/2001

Pa¡a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
sg_p_restau ración.frm

Descripción.
Restauración de la base de datos.

DISENO FORMATO PANTALLAS

ECGYEM LD B 0TVuentes\SG ENE T ICA\dbgeneti

EE¡E¡

Observaciones:
Permite restaurar la base de datos desde el serv¡dor de respaldo.
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Manual de Diseño S¡sferna de Genética

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 2 de 2
Fecha/D¡seño:

06t20t2001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Ghalén Ortega

Nombre del Archivo:
sglr_r€stauración.frm

Descripción:
Restauración de la base de datos.

LISTA DE ELEMENTOS
Nombre del

objeto
Tipo Longitud Descripción

lblFecha
TxtCampo
tlb_barrajrinc¡pal

date
TextBox
ToolBar

Fecha.
Directorio del respaldo.
Barra de herram¡entas de ayuda

Observaciones:
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8.2. DISEÑO DE REPORTES.
8.2.1. REPORTE GENERAL DE PERFILES.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página't de I
Fecha/Diseño:

06t20t2001
Fecha/Actualización:

06/20/200r
Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
Reporte general de Perfil

Descripción:
Reporte general de perf¡ I

AcuAcuLruRA Y fEcNoloclA s.A.
REPORTE GENERAL DE PEFIL

PAG| 1 OE I
FECHA: MM/DO^rYYY

PROFILE. 999S9 PRIMER: )«X DATE: MM/DO¡rYYY

oBsERVActóN. xxxxxxxxxxx

NRO: FILE SOURCE OESCRIPfION TYPE OEFORMITY

999 XXXXXXXX xx xxxx_x}-xilxx xx_vxxxxxJx xxxxxxxxxx

BANDS bp

999 99

999.99

999.99

bp

999.99

9€9 99

999 99

bp

999.9

999.9

999.9

bp

999 9

999.9

999.9

99

99

99

Observaciones:
Nos muestra todas las familias que contiene un perfil especific¡, con su
respectivas bandas.
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8.2.2. REPORTE GENERAL OE FAMILIA POR PERFIL.

AcUAcULTURA Y fEcNoloclA s.A.
REPORIE GENERAL FAMILIA POR PERFIL

PAG: 1 DE I
FECHA MM/OD/YYYY

NRO: FILE FAMILIA SOURCE DESCRIPfION TYPE

999 xxxxxxxx XX xxxxxxxxxxx xxxxxxxxx xxxxxxxxxx

Página 1 de 'lSG - Sistema de Genética
VERSIÓN r.O Fecha/Diseño:

0612012001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
Reporte general de análisis
genético

Descripción:
Todas la familias que estan
asociado a un perfil.

Observaciones:

\\\./--
!li*=:-':

PROTCOM Capítulo:8 -Página:13 ESPOL
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Manual de Diseño Sislema de Genética

8.2.3. REPORTE DE PERFIL CON MÁSCARA,

Autor:
Joel Chalén Ortega

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 'l de 1

Fecha/Diseño:
061201200'l

Fecha/Actualización:
061201200'l

Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Nombre del Arch¡vo:
Reporte de Perfil con Mascara

Descripción:
Familias con sus bandas en un
formato de mascara.

AoUACULfURA Y TEcNoLoGIA s A
REPORTE REPORTE OE PEFIL CON MASCARA

PAG: 1 D€ 1

FECHA: MM/DDrffYY

PROFILE| 99999 PRIMER:)üX DATE: MM/DD/fiYY

oBsERvACróN: Mxxxxxxx»üx-xxxx-xxxxxxxxxxxxx

NRO: FILE FAMILIA SOURCE OESCRIPTION TYPE OEFORMIfY

999 xxxxxxxx xxxxxxxxxxx xxxxxxxxx xxxxxxxx/J

BANDS bp

999 99

999 99

999.99

bp

999.S9

999.90

999.90

bp

999.9

999.9

999.9

bp

999 I
99€ 9

999 9

99

99

Observaciones:
Muestra las bandas de una familia de un perfil en un formato especifico, en
orden de valor y color.

PROTCOM Cap¡tulo:8 - Página: rtl ESPOL
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Autor:
Joel Chalén Ortega

ACUACULTURA Y fECNoLoGIA s.A
REPoRfE DE ANALISIS DE PEFIL

PAG: I OE I
FECHAj MIWDO/YYYY

PROFILE: 999SO PRIMER:XXX DAT€ MIIDD/rYW

oBsERVActóN: xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx-xxxxxxxxxDüxxxxxxxxxx-D«xxx

ANALtStS: 9og OSSERVACION

FECHA:

xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx)ooüxxxxa§
DD/MMIYYY

FAT¡¡LIA 1

oEFOR flOAO

FAT¡ILIA 5

DEFORHIOAD

BP IND BP ]ND % BP tNo % BP IND % BP IND %

9999 99 !! 9999 99 9999 99 99 9999 99 !! 9999 99 99

Observaciones:

Página 1 de ISG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño:

06t20t2001
Fecha/Actualización:

0612012001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Nombre del Archivo:
Reporte de análisis de perfil

Descripción:
Todos los análisis que se
pertenecen a un perf¡|.

v?
->'--?

PROTCOM Capitulo:8 -Página:15 ESPOL

8.2.4. REPORTE DE ANÁLISIS DE PERFIL.
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I

I

FA {Lra 2 I FAt rl.ra 3 I FArflLra 4

DEFoRMroao I o.ro**,ooo I o.ro**,ooo

I I



Manual da Diseño Sistema de Genét¡ca

8.2.5. REPORTE DE COMPARACIÓN PATRÓN BLANCO.

Nombre del Archivo:
Reporte de comparación patrón
blanco

AcUACULfURA Y TEcNoLoGIA S,A
REPORfE OE COMPARCION DE

PAfRóN / BLANCo

FECHA: MWDO/YYYY

INTERVALS: 999

PERFIL PAR^ COMPARAR TYPE: )«XXxxX PERFILES COMPATIELES ÍYPE : )«XXXXXX

Página 1 de ISG - Sistema de Genética
VERSTÓN 1.0 Fecha/Diseño:

061201200'l
Fecha/Actualización:

061201200'l
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor.
Joel Chalén Ortega

Descripción:
lngreso al sistema.

Observaciones:

PATRÓN ALANCO

FAMILIA
DEFORMIDAD

BP IND OÁ

99

99

999
999

99

99

9999 99

9999 99

9990 99

999S.99

99

99

PROTCOM Capitulo: I - Página: 16 ESPO¿
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8.2.6. REPORTE IDENTIFICACIÓN DE PERFIL.

Descripción:
ln reso al s¡stema.

ACUACULTURA Y TEcNoLoGIA S,A
REPoRfE DE IOENTfFIcAcIÓN OE PERFIL

FECHAT MM/OO/rffY
INfERVALS] 999

PAf ALANCO

OEFORMIDAO

FAA{ILIA
OEFORMIOAD

AP rN0 % BP tNo 6/0

9999.99 999

9999.99 999

99

99

99

99

9999 99

9999 9€

99

99

Página I de ISG - Sistema de Genética
VERS]ÓN 1.0 Fecha/Diseño:

06120t2001
Fecha/Actualización:

06/20/2001
Para.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo.
Reporte identificación de perfil

Observaciones:

PROTCOM Capitulo:8 -Página:47
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9. DIAGRAMA IPO Y NARRATIVAS DE PROGRAMAS.

9.1.1. IPO DE DEFORMIDADES.

Pág¡na I de 2SG - Sistema de Genética
VERSIÓN I.O Fecha/Diseño:

06120t2001
Fecha/Actualización:

06t20t2001
Pa.a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor.
Joel Chalén Ortega

Menú:
mnu mant

Nombre del Archivo:
sq m deformidad.frm

DESCRIPCIÓN DE PROGRAMAS

ENTRADA PROCESO SALIDA

sg_m_deformidad
lnformac¡ón
OrgÉda s9_m_deformidad

PROTCOM Capítulo:9 -Página:1 ESPOL

9.1. MANTENIMIENTO DE DEFORMIDADES.

I I

I

I

I

I
I

Observaciones:

I
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NARRATIVA OEL PROGRAMA

Nombre de Programa:
m deform¡dad.frm

9.1.2. NARRAÍIVA DE DEFORMIDADES.

El mantenimiento de códigos de deformidades tiene como objetivo ingresar
nuevos cód¡gos, modiñcar o elim¡nar códigos existentes.

1. Carga del formulario.

1. En la carga del formulario se consulta automát¡camente todos los
codigos de deform¡dades que existan en la base de datos.

2. Llenar el spread de deformidades con los códigos que haya encontrado
en la tabla de deformidades.

2. lngresar una deformidad.
1 . Se agrega una nueva fila al spread dedormidades
2. Se graba en la tabla de sg_m_deformidad.

3. Modif¡cación deformidad.
1. Al modificar la descripc¡ón de la deformidad se valida que no sea

mandator¡a o sea no vacia.
2. Al grabar los cambio se envia los códigos de deformidades con

su respectivas descripociones, se actua¡iza en la tabla
sg_m_deoformidad.

4. Eliminar una deformidad.
1. Se eliminará directamente de la tabla de sg_m_deformidad y tambien

del spread de la pantalla.

Observaciones:

PROTCOM Capítulo: 9 - Página: 2 ESPOL

Sistsma da Ganélica

Secuencia: Página 1de I
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9.2. MANTENIMIENTO DE ORIGENES / PROCEDENCIAS.

9.2.I. IPO DE ORíGENES / PROCEDENCIAS

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Página 1 de 2

Fecha/Diseño:
o6120t2001

Fecha/Actualización:
06t20t200'l

Pa¡a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
so m oríoenes.frm

Menú.
mnu mant

ENTRADA PROCESO SALIOA

lnformación
Orgitada sg_rn_ongenes sg,m_ongen

Observaciones:

PROTCOM Capltulo:9 -Pág¡na:3 ESPOL
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9.2.2. NARRATIVA DE ORIGENES / PROCEDENCIA.

Nombre de Programa
sg_m_orígenes.frm

Secuencia: Página I de 1

El manlenimiento de códigos de orígenes tiene como objetivo ingresar nuevos
códigos, modiflcar o eliminar códigos existentes.

2. Carga del formulario.

1. En la carga del formulario se consulta automáticamente todos los
códigos de orígenes que existan en la base de datos.

2. Llenar el spread de orígenes con los cód¡gos que haya encontrado
en la tabla de orígenes.

2. lngresar un or¡gen.
1. Se agrega una nueva f¡la al spread orígenes
2. Se graba en la tabla de sg_m_origen.

3. Modificación de un origen.
1. Al modificar la descripción de un or¡gen se valida que no sea

mandatoria o sea no vacia.
2. Al grabar los cambios se envía los cód¡gos de origenes con

su respeclivas descripciones, se actual¡za en la tabla
sg_m_origen.

4. Eliminar un origen
2. Se elim¡na directamente de la tabla de sg_m_origen y tambien

del spread de la pantalla.

Observaciones:

A DEL PRO RAMA

PROTCOM Capítulo:9 -Página:1 ESPO¿
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9.3. REGISTRO DE PERFIL BASE.

9.3.1.IPO DE PERFIL BASE.

SG - Sistema de Genática
VERS¡ÓN 1.0

Página I de 2

Fecha/Diseño:
06t20t200'l

Fecha/Actualización:
06120t2001

Pa,a.
Acuacultura y Tecnologia S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
so m oerf¡l base.frm

Menú:
mu análisis oeneticos

DESCRIPCIÓN DE PROGRAMAS

ENTRADA PROCESO SALIDA

sg_m_rerlll_base

sg-m jerñl_9en€tico

sg_t_mueslra_c¿ b

sg_t_mueslra_del

sg_l-baóda resume

Observaciones:

PROTCOM Capítulo:9 -Página:5 ESPOL
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9.3.2. NARRATIVA DE PERFIL BASE.

de Programa: Secuencia: Pág¡na I de 2
eformidad.frm

Este programa nos permite ingresar las bandas bases de una familia y asociarla a
un perfil.

l. Carga del formulario.
1.Limp¡o todos los campos de la pantal¡a para hacer el nuevo ¡ngreso,
2. Asigno la fecha de registro del perfil por default.

2. lngreso de Perfil.
1. En el ingreso de familia, consulto los códigos de procedencia /

origenes a la tabla sg_m_origen.
2. En el ingreso del código de deformidad consulto en la tabla de

sg_m_deformidad.
3. Al pegar el archivo de kodak a la familia del perfil, leo esta

información desde la memor¡a ya que el archivo de kodak se le hizo
un ctr + C y esta en memoria, lo pegamos en la pantalla de bandas.

4. Grabamos las bandas ¡ngresadas en la tabla sg_t_muestra_det.
5. El detalle (bandas) esta asociado a la tabla de cabecera

sg_t_muestra_cab.
6. Los rangos que utilizamos para pintar las bandas se encuentra en la

tabla de sg_t_muestra_cab_rango, aquí contienen todos los valores
de los rangos utilizados en la p¡ntada de las bandas de las familias.

7. Pintamos solo las bandas que estén entre uno de los rangos
ingresados anteriormente.

8. Grabamos una cabecera general el cual contienen información
general del perfil (sg_m_perfil_genetico). También grabamos todas
las familias que intervinieron en el ingreso del perfil, lo grabamos en
la tabla sg_t_muestra_cab.

9. Grabamos el detalle de bandas de cada familia en la tabla
sg_t_muestra_det.

Observaciones:

NARRATIVA DEL PROGRAMA

PROTCOM Capítulo:9 -Página:6 ESPOL
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9.4. GENERACION OE RESUMENES DE BANDAS

9.4.1. IPO DE RESUMEN DE BANDAS.

ENTRADA PROCESO SALIDA

sg-l_mueslra_cab

sg_t_mueslra_det

s9_9_aesumen_analrsis

sg_l_analisrs_0eñelico_cá

sg_l_analisi§_genetrco_de

sg_t_analrsis_genelico_ba

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño

06t20t200'l
Fecha/Actualización:

o6t20t2001
Para:
Acuacultura y Tecnología S.A

Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
so D resumen análisis.frm

Menú:
mu análisis oenet¡cos

DE R PCt NDEPR

Observaciones:

PROTCOM Capítulo:9 -Página:7 ESPOL

Página l de 2l
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lnformac¡ón
Orgitada

sg_m_perfl_genetico
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NARRATIVA OEL PROGRAMA

Nombre de Programa:
sg_p_resu men_anál isis.frm

Secuencia: Página I de 2

Observaciones:

9.4.2. NARRATIVA DE RESUMEN DE BANOAS.

Este programa nos permrte ingresar las bandas bases de una fam¡l¡a y asociarla a
un peffil.

3. Carga del formulario.
l.Limpio todos los campos de la pantalla para hacer el nuevo ingreso,
2- Asigno la fecha de reg¡stro del perfil por default.

4. lngreso de Perfil.
1. En el ingreso de fam¡l¡a, consulto los códigos de procedencia /

orígenes a la tabla sg_m_origen.
2. En el ingreso del cod¡go de deformidad consulto en la tabla de

sg_m_deformidad.
3. Al pegar el archivo de kodak a la familia del perfil, leo esta

información desde la memoria ya que el archivo de kodak se le hizo
un ctr + C y esta en memoria, lo pegamos en la pantalla de bandas.

4. Grabamos las bandas ingresadas en la tabla sg_t_muestra_det.
5. El detalle (bandas) esta asociado a la tabla de cabecera

sg_t_muestra_cab.
6. Los rangos que utilizamos para pintar las bandas se encuentra en la

tabla de sg_t_mueslra_cab_rango, aqui contienen todos los valores
de los rangos utilizados en la p¡ntada de las bandas de las familias.

7. Pintamos solo las bandas que estén enlre uno de los rangos
ingresados anteriormente.

8. Grabamos una cabecera general el cual contienen información
general del perfil (sg_m_-perfil_genetico). También grabamos todas
las familias que ¡nterv¡nieron en el ingreso del perfil, lo grabamos en
la tabla sg_t_muestra_cab.

9. Grabamos el detalle de bandas de cada familia en la tabla
sg_t_muestra_det.

PROTCOM Capitulo:9 - Pág¡na:8 ESPOL
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Autor:
Joel Chalén Ortega

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño:

06t20t2001
Fecha./Actual ¡zac¡ón :

06t20t2001
Pa,a.
Acuacultura y Tecnología S.A

Nombre del Archivo.
so o bandas unicas.frm

Menú.
mu análisis qenet¡cos

OESCRIPCIÓN DE PROGRAMAS

ENTRADA PROCESO SALIDA

lnformacrón
Digitada

sg_t_banda-d€f núva-.áb

sg_m_perfl_06netico
sg_l_banda_delinitiva_del

sg_t_analisis_genetico_ca sSlr_bardas_un ¡ca5

sg_l_banda_eliminada

sO_t_analisis_gonetico_de sg-t_banda-€liminada-cab

sg_t_añalis¡s-g€ñolico_ba sO_t_banda_elirnrnada_det

Observaciones:

PROÍCOM Capftulo:9 -Página:9 ESPOL

9.5. GENERACIÓN DE BANDAS ÚT.¡ICAS / COMPLETAS.

9.5.1.IPO DE BANDAS Úi.¡ICES / COMPLETAS.

Página 1 de 2
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NARRATIVA DEL PROGRAMA

Nombre de Programa Secuencia: Página 1de 1

bandas unicas.frm

Este programa nos permite generar las bandas únicas o mmpletas de un perfil
existente en el sistema.

Carga del formulario.
1. Limpio todos los campos de la pantalla para hacer el nuevo ingreso,
2. Agrego al comobox optTipo los ltem "UNIQUE" y "ALL" que ¡dentif¡cará
si las bandas que se desee grabar serán únicas o completas.

2. Comparación.
1. En la consulta de Perfiles al presionar el botón cmdConsPerfil,

consultamos la tabla sg_m_perfil_genetico.
2. Se agregan todos los registros de los perfiles al spread de consulta de

perfiles.
3. Al presionar doble clic en el perfil, se consulta todos los análisis que

ex¡stan asociados a este perfil, se consulta a la tabla
sg_t_análisisjenetrco_cab, y se agrega al gr¡d de anális¡s del perf¡|.

4. Al presionar el botón cmdEliminar, que e.iecuta la eliminación de
bandas comunes se ejecutará el proceso, leyendo familia por familia y
verificando que si existe alguna banda de alguna familia que con el
valor del intervalo este entre su rango.

5. Si existiera una banda que si este en el rango de la familia que se este
comparando en ese momento esas bandas se eliminarán de la pantalla
para poder identificar que las bandas que queden son las bandas
únicas de los perfiles comparados.

6. Esta comparación se la graba en las tablas de
sg_t_banda_deflnitiva_cab, sg_t_banda_definit¡va_det,
sg_t_eliminación, sg_t_banda_eliminada_cab,
sg_t_banda_eliminada_det

Observaciones:

I

PROTCOM Capitulo:9 -Página:10 ESPO¿

9.5.2. NARRATIVA DE BANDAS ÚNICAS / COMPLETAS.
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9.6. COMPARACIÓN DE BANDAS PATRÓN VS. BLANCOS.

9.6.1.IPO OE BANDAS PATRÓN VS. BLANCOS.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0

Para..

Acuacultura y Tecnología S.A
Autor:
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo:
Su nál is n OS

Menú
mu

P

ENTRADA SALIDA

lnformación
Digitada

sg_l_analis¡s_gonet¡co_c¡ sgj_bandas_un rcas

sg t comp fám¡li¿ blancoso_t_análisis_g6netico_de

5g_l_analisis_genelico_ba

sg_m jerf l_0en€lico
sg_l_comp_lamili¿

s0_l_cornp_familiajatron

PROTCOM Capítulo:9 -Página:11 ESPOL
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NARRATIVA D PR RAMA

9.6,2. NARRATIVA DE BANDAS PATRÓN VS. BLANCOS.

Nombre de Programa.
sgj_bandas_un icas.frm

Secuencia: Página 1de 1

Este programa nos permite realizar una comparación entre una familia
identififcada com patron y otras como Blancos.

1. Carga del formulario.
1. Limpio todos los campos de la pantalla para hacer el nuevo ingreso,

2. Comparación.
1. En la consulta de Perfiles al presionar el botón cmdconsPerfil,

consultamos la tabla sg_mjerfi l_genetico.
2. Se agregan todos los registros de los perfiles al spread de

consulta de perfiles.
3. Al presionar doble clic en el perfil, se consulta todos los análisis que

existan asoc¡ados a este perfil, se consulta a la tabla
sg_t_anátisis_genetico_cab, y se agrega al grid de análisis del perfil.

4. ldentificamos que análisis del perf¡l selecc¡onado va hacer el Patron y
los Blanco. Al presionar el botón cmdcomparar, que ejecuta la
comparación de bandas comunes se ejecutará el proceso, comparando
la fam¡l¡a identif¡cado como Patron con todos los blancos y nos muestra
las bandas que son compatibles entre s¡.

5. Grabando esta comparación en las tablas sg_t_comp_familia,
sg_t_comp_familiaSatron y sg_t_comp_familia_blanco.

Observaciones:

PROTCOM Capítulo:9 -Página:12
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9.7, IDENTIFICACION DE PERFIL O BANDAS COMUNES.

9.7.1.IPO DE IDENTIFICACIÓN OE PERFIL O BANDAS COMUNES.

SG - Sistema de Genética
VERSIÓN 1.0 Fecha/Diseño

06120t2001
Fecha/Actualización.

06t20t2001
Para:
Acuacultura y Tecnologia S.A

Autor.
Joel Chalén Ortega

Nombre del Archivo.
sq D comDaracion bandas.frm

Menú:
mu análisis oenet¡cos

DESCRIPCIóN DE PROGRAMAS

ENTRADA PROCESO SALIDA

sg_t_banda_def nitiva_cab

sg-t banda delinrl va_del

s gj_coñpar¿c ron_bandas

Observaciones:

PROTCOM Cap¡tulo:9 -Página:13 ESPOL
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NARRATIVA DEL PROGRAMA

9.7.2. NARRATIVA DE IDENTIFICACIÓN DE PERFIL O BANDAS
COMUNES.

Nombre de Programa: Secuencia: Página 1 de I
s bandas unicas.frm

Este programa nos permite realizar la ¡dentiflcación de las bandas que tiene en
común con una especifica.

Carga del formulario.
1. Limpio todos los campos de la pantalla para hacer el nuevo ingreso,

2. Comparación.
l. En la consulla de las familia que se desea identif¡car el perfil ,

se extrae esta información desde la tabla sg_t_banda_defin¡t¡va_cab,
que cont¡ene todas las familias generadas con sus correspondientes
bandas.

2. Al ingresar el valor del intervalo para comparar se le asigna
el mismo valor a todos los registros de la familia a identificar,
este valor usted puede cambiarlo para tener mejor resultado
en su comparación.

3. La comparac¡ón de la hace en base a la familia que usted
ha seleccionado, le suma y resta el valor del intervalo, si
encontramos una banda de alguna familia la presenlamos y
con un color especifico para poder distinguir, las bandas comunes

Observaciones:

,|

PROTCOM Capítulo:9 - Página:14 ESPOL
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